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Frumento: una lunga storia ….



Dalle varietà di fine ‘800 - inizio ‘900



Bassa taglia e precocità di fioritura
Rht8, Nazareno Strampelli, 1866-1942

• Akakomugi (J) and 
Wilhelmina (NL) carried 
Rht8 (short-straw Chr. 2D) 
and Ppd1 (photoperiod in 
sensitivity)

• Semi-dwarf wheat are more 
fertile and lodging resistant

• Early flowering plants 
escape drought in 
Mediterranean 
environments



Rht1 e Rht2, Norman Borlaug, 1914-2009
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Il progresso genetico nel frumento (duro)



… e un futuro carico di problemi



Malattie in continua evoluzione, la ruggine gialla



La ruggine nera UG99



La fusariosi della spiga



Perche sequenziare il frumento



Se vogliamo cambiare le piante e continuare nel 
progresso genetico serve la sequenza del genoma
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Una selezione genomica accurata 
richiede il sequenziamento del genoma

Frumento tenero Frumento duro

• Un iniziativa italiana 
con il contributo di 
CNR, CRA, Univ. 
Bologna, ENEA ed altri

• Finanziamento iniziale 
da parte del CNR  
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http://centrodigenomica.entecra.it
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